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RESUMO

O objetivo deste estudo foi comprovar o histérico de endogamia, as relacbes de parentesco e
ancestralidade dos moradores do Quilombo da Tapera (RJ), com o intuito de facilitar o processo de
titulagdo das terras em que vivem. Com essa finalidade foi construida a arvore genealdgica da populagao,
além de estudos de short tanden repeats autossémicos (STRs) e Y-STRs (STRS presentes no cromossomo Y).
Participaram do trabalho 47 voluntarios moradores da comunidade que forneceram documentacdo legal
para a construcdo da darvore genealdgica e amostras de mucosa oral para os estudos genéticos. A
genealogia demonstrou que todos os moradores nascidos no quilombo descendem dos individuos 1 e /ou
47, atestando o histdrico de endogamia. Os vinculos genéticos descritos entre os participantes foram
confirmados e a analise de ancestralidade sugere que durante a sua formacgdo, a comunidade contou com
individuos de origem africana, além de individuos com origem em homens europeus.

Palavras-chave: vinculo genético, genética de populagdo, quilombo, titulacdo de terras.

GENETIC BONDING AS A TOOL FOR “QUILOMBOLA” REMNANTS LAND TITLE

ABSTRACT

The objective of this study was to prove the endogamy history, family relationships and ancestry of
Quilombo da Tapera (RJ) residents, in order to facilitate the process of land title where they live. For this
purpose, the family tree of the population was built, in addiction short tanden repeats autosomes (STRs)
and Y-STRs (STRS present on the Y chromosome) studies. Participated in the study 47 community residents
volunteers who provided legal documentation for the construction of the family tree and samples of oral
mucosa for genetic studies. The genealogy shows that all residents born in quilombo descend from 1 and/or
47 individuals, proving the endogamy history. Genetic bonds described among participants were confirmed
and ancestry analysis suggests that during the formation, the community had individuals of African origin,
as well as European men ones.
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INTRODUGCAO

O trafico negreiro no Brasil se estendeu
do século XVI ao XIX, ocasido em que o pais
recebeu cerca de 5,5 milhdes de escravos
africanos, cerca de 40% do total de escravos
comercializados’. Durante a histéria da
escraviddo surgiram pelo Brasil numerosos
quilombos, comunidades formadas em sua
maioria pelo processo de resisténcia a
escravidao, onde os escravos fugidos ocupavam
regides de dificil acesso e restabeleciam o modo
de vida em liberdade. Estes quilombos deram
origem aos grupos remanescentes quilombolas,
comunidades formadas pelos descendentes dos
escravos negros que constituiam os quilombos.

Apenas apds um século de abolicdo da
escravatura, o debate sobre as comunidades
quilombolas retornou ao campo juridico-politico
durante as discussGes do processo de formulagdo
da Constituinte de 1988, consagrando no Artigo
68 o direito a propriedade de suas terras. De fato,
o Artigo 68 marca a possibilidade de reparacao
histérica a referida populagdo, entretanto,
diversos movimentos sociais de remanescentes
quilombolas ainda lutam pelo acesso, garantia e
manutencdo de suas terras, importante
mecanismo de legitimagdo e reconhecimento da
contribuicdo para formagdo sociocultural do
Brasil®.

Embora o Artigo 68 da Constituigdo
determine a posse das terras aos “remanescentes
das comunidades quilombolas”, o
reconhecimento da comunidade transcende a
observacdo da descendéncia de escravos ou da
formacdo durante o periodo escravocrata, mas a
existéncia e manutengdo do patrimonio imaterial
cultural, que reverbera em tradi¢bes, costumes,
valores, relacdo com a natureza, religiosidade,
saberes e na vida social coletiva da comunidade’.

A titulagdo, a ultima etapa de um longo
processo encabecado pelo Instituto Nacional de
Colonizacdo e Reforma Agraria (INCRA)?, é um
importante dispositivo juridico que permite
preservar o patrimonio histdrico, social e cultural
das comunidades quilombolas®. Fica assegurada,
desta forma, a inalienabilidade, a
imprescritibilidade e a impenhorabilidade das
terras tituladas, protegendo a comunidade da
especulagdo imobilidria, de conflitos com
mineradoras e de grandes produtores rurais,
assim como projetos de modernizacdo e
infraestrutura do proprio Estado, como a
construcdo de rodovias e barragens de usina
hidrelétrica®”.
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Apesar da existéncia de um arcabouco
juridico que confere protegdo as terras ocupadas
por remanescentes quilombolas, existem mais de
mil processos para titulacdo de terras abertos no
INCRA; cerca de 1.500 comunidades reconhecidas
e registradas no Cadastro Geral de
Remanescentes das Comunidades dos Quilombos
da Fundagdo Cultural Palmares (FCP), etapa
necessaria para abertura de processo de titulacao
no INCRA; e de trés a cinco mil comunidades com
possibilidade de requerer o reconhecimento e,
consequentemente, pleitear a titulagéoz. Neste
cenario, menos de 20% dos processos abertos no
INCRA resultam na titulacdo definitiva® e,
atualmente, apenas 253 comunidades sdo
tituladas, repensando (representando) cerca de
8% do total de comunidades existentes no pais’.

A demora no processo de titulacdo das
terras deve-se, em parte, ao grande numero de
procedimentos burocraticos exigidos ndo sé pelo
governo federal, mas também por governos
estaduais, que constam com legislacdes proéprias
acerca do assunto”.

O Quilombo da Tapera é uma
comunidade remanescente quilombola situada
no Vale da Boa Esperanca, no municipio de
Petrépolis, localizado na regido serrana do Estado
do Rio de Janeiro, composta atualmente por 13
familias, totalizando 54 pessoas.

A regido onde hoje se localiza o
quilombo fazia parte da Fazenda Santo AntOnio
de propriedade de Agostinho Corréa da Silva
Gouldo, que faleceu em 1847, deixando em
testamento a liberdade para todos os seus
escravos e um sitio, na regido da Tapera, para
uma escrava chamada Isabel. Grande parte dos
escravos libertos de Gouldo passou a morar no
sitio recebido por Isabel a partir de 1849, dando
origem ao Quilombo da Tapera. A comunidade
passou a ser reconhecida como remanescente
quilombola no ano de 2011 quando recebeu o
titulo da FCP e desde entdo luta para conseguir
também e titulagdo de suas terras.

Os moradores do Quilombo da Tapera
relatam um grande histérico de endogamia, que
durante os anos teria sido responsavel pela
manuten¢do de individuos com o0s mesmos
ascendentes na comunidade. Desta forma, o
trabalho buscou comprovar o histérico de
endogamia, relacbes de parentesco existentes
entre a populacdo e ancestralidade, ja que estes
dados podem ser Uteis na demonstragdo de que
os atuais moradores da comunidade sao
descendentes dos escravos que fundaram o



quilombo, e assim, terem grande valia na
composicdo do levantamento antropoldgico do
Relatdrio Técnico de Identificacdo e Delimitacdao
(RTID) elaborado pelo INCRA durante o processo
de titulagdo das terras em que vivem.

METODOLOGIA

O estudo abrangeu 47 voluntarios (24
homens e 23 mulheres), todos moradores da
comunidade  Quilombo da Tapera que
forneceram documentacdo legal (Registro Geral,
Certidbes de Nascimento e CertidGes de
Casamento) acerca de seus nucleos familiares
para confeccdo da arvore genealdgica, além de
fornecerem amostras de mucosa oral para os
estudos de vinculos genéticos e andlise de
ancestralidade. O trabalho foi aprovado pelo
Comité de FEtica em Pesquisa (CEP) da
Universidade Catdlica de Petrdépolis sendo
registrado sob o n2 1.552.568.

A demonstracao das relacoes
endogamicas foi feita através da producdo da
arvore genealdgica da populacdo, sendo os dados
obtidos através de relatos da populacdo e da
analise de documentacdo legal fornecida pelos
voluntarios. A arvore foi confeccionada com o
auxilio do programa MyHeritage Family Tree
Builder Genealogy’.

Apds a confecgdo da drvore genealdgica,
vinculos genéticos (entre pais e filhos e entre
irmdos) existentes entre os voluntarios, foram
confirmados através da andlise de 24 marcadores
moleculares STRs (short tanden repeats)
presentes em autossomos. O DNA foi obtido
através das amostras de mucosa oral fornecidas
pelos voluntdrios e armazenadas em papel FTA. A
amplificacdo das regides de interesse foi feita
com a utilizacgdo do kit comercial PowerPlex’
Fusion System (Promega) e para o preparo do mix
de reacgdo foram utilizados 7,5 uL de 4gua, 2,5 plL
de PowerPlex” Fusion 5X Master Mix, 2,5 uL de
PowerPlex” Fusion 5X Primer Pair Mix e 1 punch
(1,2 mm) de papel FTA com amostra de DNA
armazenada. O protocolo de ciclos de
amplificagdo utilizado foi o sugerido no manual
do fabricante do Kit, sendo composto de 27 ciclos
(cada um constituido por 1 minuto a 96°C, 10
segundos a 94°C, 1 minuto a 59°C e 30 segundos
a 72°C) seguido de uma extensdo final de 20
minutos a 60°C. Os produtos amplificados foram
submetidos a eletroforese capilar e os perfis
obtidos analisados através do programa
GeneMapper ID-X.
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Os dados referentes a cada um dos alelos
encontrados para os Jloci estudados foram
inseridos em uma planilha do programa
Microsoft Excel” e comparados para obtencdo da
probabilidade de vinculo genético, levando-se em
consideracdo os alelos que os possiveis individuos
aparentados compartilham e a frequéncia dos
mesmos na populacdo do estado do Rio de
Janeiro®. A analise foi feita entre os dois pais, ou
um dos pais (dependendo da adesdo ao projeto)
e seus filhos ou no caso de ndo participacdo dos
pais, a analise foi feita entre irm3os.

A pesquisa da ancestralidade foi feita por
meio do estudo de Y-STRs, marcadores de DNA
especificos de individuos do sexo masculino que
permitem o estudo das linhagens paternas.
Nesta etapa foram excluidas as amostras de
voluntdrios que ndo tenham nascido ou que
sejam filhos de homens que ndo tenham nascido
na comunidade estudada, tendo-se um total de
22 amostras aptas para a analise.

A amplificacdo de 23 Y-STRs foi feita com
a utilizagio do Kit comercial PowerPlex” Y23
System (Promega) e para o preparo do mix de
reacdo foram utilizados 8,75 uL de 3agua, 2,5 pL
de PowerPlex’ Y23 5X Master Mix, 1,25 pl de
PowerPlex” Y23 10X Primer Pair Mix e 1 punch
(1,2 mm) de papel FTA com amostra de DNA
armazenada. O protocolo de ciclos de
amplificacdo utilizado foi o sugerido pelo
fabricante do kit, sendo composto por 26 ciclos
(cada um constituido por 2 minutos a 96°C, 10
segundos a 94°C, 1 minuto a 61°C e 30 segundos
a 72°C), sendo seguido por uma extensdo final de
20 minutos a 60°C. Os produtos amplificados
foram submetidos a eletroforese capilar e os
perfis obtidos analisados pelo programa
GeneMapper ID-X.

Os dados referentes aos perfis de Y-STRs
foram inseridos na pagina da web Haplogroups
Predictor (https://hprg.com/hapest5) onde foram
obtidos os respectivos haplogrupos e as
informacgdes sobre a regido de origem de cada
um deles.

RESULTADOS

De acordo com os dados obtidos foi
possivel construir a darvore genealdgica da
populagdo composta por seis geragdes (Figura 1).
Até onde foi possivel averiguar todos os nascidos
na comunidade sdo descendentes do individuo 1
e/ou do individuo 47. Para melhor visualizacdo da
composicao da populacdo os descendentes de 1
estdo coloridos de vermelho e os descendentes



de 47 estdao marcados de azul. Aqueles que sao
descendentes de ambos apresentam as duas
cores. Os individuos que ndo apresentam
coloragdao vermelha nem azul s3o aqueles nao
nascidos no quilombo, individuos de fora que
fixaram residéncia na comunidade. Como as
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representados em mais de um nucleo. Para
facilitar a compreensdo a Figura 2 mostra o
percentual de descendentes de 1, de 47, de
ambos e de fora da comunidade entre os
individuos vivos.

O estudo dos STRs confirmou as relagdes

relacGes de parentesco entre os moradores sao de parentesco descritas entre os individuos
muito préximas, alguns individuos aparecem de analisados, o0s resultados obtidos estdo
forma repetida na 4rvore por serem demonstrados na Tabela 1.
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Figura 1. Arvore genealdgica da populacdo. Vermelho:

Descendentes de 1. Azul: Descendentes de 47. Duas

cores: Descendentes de 1 e 47. Sem coloracdo: Nascidos fora da comunidade. Simbolo T: Falecidos.
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Figura 2. Percentagem de descendentes entre individuos vivos segundo documentacgao legal
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Tabela 1. Resultados das andlises de
probabilidades de vinculos genéticos.
Mae Pai Filho(a) Probalidade
51 -—- 53 99,999999996948800
51 -—- 54 99,999999944728500
51 -—- 55 99,999999947516600
50 -—- 51 99,999996801308600
50 -—- 60 99,999988499657600
50 -—- 65 99,999983084282700
65 66 71 99,999999999999999
65 66 67 99,999999999999999
65 66 68 99,999999999999999
65 66 69 99,999999999999999
65 66 70 99,999999999999999
- 14 17 99,999999996749100
- 14 18 99,999703550008500
- 14 19 99,999999994484400
- 14 20 99,999999999684500
44 45 46 99,999999999999999
41 42 43 99,999999999999999
41 42 44 99,999999999999999
41 42 26 99,999999999999999
41 42 33 99,999999999999999
25 26 27 99,999999999999999
22 - 25 99,999999999953700
22 - 29 99,999999999987000
22 - 35 99,999999999812300
29 - 30 99,999999741862600
29 - 31 99,999999996695500
29 - 32 99,999999852114500
29 33 34 99,999999999999999
35 36 37 99,999999999999999
Irmao 1 Irmao 2 Probabilidade
14 22 99,999999854693700
63 64 99,999999984970900

A analise dos Y-STRs revelou a presenga
de 2 haplogrupos distintos na populagdo
estudada (Tabela 2). Dentre os 23 individuos
analisados, 11 apresentaram o haplogrupo Elbla
e 11 o haplogrupo R1b.

Tabela 2. Haplogrupos encontrados na populagao

% Populagao

Haplogrupo Origem analisada
Elbla Africa 50,00%
R1b Europa ocidental 50,00%
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DISCUSSAO

A arvore genealdgica demonstra que
todos os nascidos no quilombo entre as geragdes
analisadas descendem os individuos 1 e/ou 47. A
distribuicao de cores de acordo com o padrao de
descendéncia evidencia as relagcdes endogamicas
mantidas na comunidade, relagdes tais que
permitiram que ao longo dos anos a comunidade
mantivesse um carater familiar, onde as 13
familias  constituintes do quilombo sao
representadas dentro da mesma genealogia.

A genealogia pode nortear a busca por
novos registros que sejam capazes de identificar
os constituintes das gera¢des anteriores havendo
a possibilidade de identificagcdo dos escravos que
fundaram a comunidade, j& que esta é
relativamente nova contando com apenas 167
anos de existéncia, além de eventualmente
comprovar que os moradores do quilombo sdo
descendentes de tais fundadores. De acordo com
os relatos dos moradores os individuos 1 e 47
também seriam aparentados, possivelmente
primos em 12 grau, fato que ndo se pode
fundamentar pela falta de documentacao
disponivel, porém caso a informagcdo fosse
comprovada, todos os atuais moradores nascidos
na comunidade teriam um mesmo ancestral
comum.

Em relagdo a grande contribuicao
europeia na linhagem patrilinear dos moradores
encontrada através do estudo de Y-STRs ndo é
uma surpresa quando levamos em consideracdo
os relatos histdricos de que durante o periodo da
escraviddo era comum que os senhores de
fazenda assim como seus funciondrios
mantivessem relagGes intimas com as escravas.
O haplogrupo R1b, caracteristico da Europa
Ocidental, estd presente em mais de 50% dos
homens portugueses o que evidencia ainda mais
a possibilidade de que os resultados obtidos
reflitam as relagbes dos colonizadores com
escravas africanas. Os resultados obtidos
corroboram com os encontrados em outros
estudos”®® onde se verificou maior contribuigdo
europeia na  constituicdo  genética de
descendentes  quilombolas  quando  STRs
presentes no cromossomo Y foram objeto de
estudo. Como nos outros estudos citados, é
provavel que a anadlise da linhagem matrilinea da
populacdo revelasse uma predominancia
africana, contudo na populacdo em estudo tal
analise ndo é possivel pela falta de descendentes
vivos que carregam o DNA Mitocondrial (DNAmt)
origina. A  existéncia dos lacos de



consanguinidade entre os moradores nos permite
inferir que o resultado obtido se estende de
forma geral também as moradoras da
comunidade.

O estudo demonstrou que a pratica da
endogamia vivenciada pela populagdo do
Quilombo da Tapera foi responsavel pela
manuten¢do da comunidade como um grande
grupo familiar ao longo dos anos. Ja os resultados
obtidos pela analise de ancestralidade sugerem
que durante a sua formagdo a comunidade
contou com individuos de origem africana, além
de individuos com origem em homens europeus,
possivelmente portugueses.
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